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Problemas con las versiones y el OS para la reproducibilidad 

Constante renovación de versiones -> Problemas de reproducibilidad de los análisis
Tomada de https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md

https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md


• Programas que se renuevan constantemente.

• Se pueden romper dependencias al OS u otro 
software con las actualizaciones.

• Pérdidas de tiempo considerables.

Tomada de https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md

https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md


Solución: Sistema de Contenedores de Software como Docker

Contenedor: versión de Linux reducida a sus componentes más básicos.

Imagen: software que cargamos en el contenedor.

Dockerfile: script que describe e instala el software que pondremos en 
una imagen.



¿Por qué usar contenedores de software?

https://docs.docker.com/get-started/

https://docs.docker.com/get-started/


¿Pudieron bajar Docker?

Tomada de https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md

https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md


Funcionamiento básico de Docker

Tomado de https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md

https://github.com/AliciaMstt/BioinfinvRepro/blob/master/Unidad4/Unidad4_Intro_software_bioinformatico.md


Abran su terminal y 
hagamos juntos algunos 

ejemplos…
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